8.4 Alignments zu den einzelnen Proben

Anmerkungen und Legende zu den folgenden Abbildungen:
|= erste Extraktion

II= zweite Extraktion

1,2,3,....= PCR-Nummer

f= forward, mit oberem Primer sequenziert

r= reverse, mit unterem Primer sequenziert

K1, 2,3, ...= Klon und Klonnummer

*= mit UNG amplifiziert

NC_001567= Nummer des GenBank-Eintrags, der als Referenz verwendet wurde
(Uberarbeitete  Anderson-Sequenz, europadische Rinder-Konsenssequenz). Fur alle

Alignments wurde die Zahlweise der Positionen der Referenzsequenz Gbernommen.
Beispiel einer Probenbezeichnung:
Eil 6 | 2 K7r = Probe 6 aus Eilsleben, erstes Extrakt, 2. PCR. Klon 7. revers sequenziert

In den Alignments werden grundsatzlich nur die Positionen angezeigt, die von der
Referenzsequenz abweichen, Ubereinstimmungen sind durch einen Punkt reprasentiert.
Fehlende Basen sind durch einen Strich (-) dargestellt. Graue Kastchen zeigen Insertionen
an. Bei nicht eindeutig identifizierbaren Basen wurden die IUB-Codes eingesetzt (vgl.
Abschnitt 8.1, Tab. 27). In den Alignments sind an manchen Stellen Sequenzierfehler zu
sehen, die absichtlich nicht korrigiert wurden. So kommt es in manchen Primersystemen vor,
dass zu Beginn oder am Ende der Sequenz einzelne Basen vertauscht wurden (z.B. Abb.
60b Alb1). Ein weiteres Phanomen ist das der vermeintlichen Insertion, in den meisten Fallen
handelt es sich hier um Doppelpeaks (z.B. durch Deaminierungen verursacht), die von der
Software als zwei getrennte Signale gewertet wurden (z.B. Abb. 62a Alb3). Fur das hintere
Primersystem gibt es zwei verschiedene untere Primer (H5 mit L6 oder L7). Endet die
Sequenz an der Position 16271, wurde die PCR mit H5L6 amplifiziert; endet sie jedoch an
der Position 16312, ist die PCR mit H5L7 gelaufen.
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Abb. 60: Alb 1
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Abb. 61: Alb 2
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Abb. 62: Alb 3
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Abb. 63: Alb 4
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Abb. 65: Ap 6
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